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zmienności może doprowadzić do powstania 
rozwiązań przypominających celowy projekt. 
Taka argumentacja bynajmniej nie jest błęd-
na ani niepotrzebna, ale ze swej natury jest 
hipotetyczna i dlatego nie dla wszystkich bę-
dzie przekonywująca. Warto też sobie uświa-
domić, że stosowana konsekwentnie prowa-
dziłaby do wyników konwergentnych z tymi 

oczekiwanymi przez kreacjonistów. Gdyby 
mutacje zawsze miały efekty fenotypowe, a 
dryf genetyczny znikome znaczenie, to dobór 
najprawdopodobniej konserwowałby nielicz-
ne typy organizmów, co byłoby trudno od-
różnialne od trwania ideału czy też projektu, 
w tym także projektu inteligentnego. 

LIMITS OF ADAPTATIONISM

Summary

Adaptationism is a program within evolutionary 
sciences that seeks to identify traits arising through 
natural selection. It is often criticized for assuming 
that natural selection is an overwhelmingly power-
ful force of evolution. Opponents traditionally refer 
to adaptationist studies in ecology, ethology and evo-
lutionary psychology. More recent examples of ex-
cessively adaptationist claims come from studies in 
biochemistry, developmental and computational bi-
ology. They are often based on assumption that evo-
lution is limited by inadequate amounts of heritable 
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