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re wykazują tendencję do złamań i przerw w 
specyficznych warunkach hodowli komórek, 
a także po indukcji związkami chemicznymi. 
Niestabilności te mogą być przyczyną nieod-
powiedniej ekspresji genów determinujących 
cechy związane z reprodukcją. Mogą powo-
dować powstawanie wad rozwojowych, wy-
soką śmiertelność we wczesnym okresie ży-

cia, osłabienie żywotności zwierząt, a także 
ekspansje nowotworów. Stanowią przedmiot 
badań cytogenetycznych w diagnozowaniu 
wad genetycznych. Identyfikacja osobników 
obciążonych wadami genetycznymi jest cen-
nym narzędziem selekcyjnym w ocenie zdro-
wotności populacji. 
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